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BEYAZ YENI ZELANDA TAVSANLARINDA CESITLi CAGLARA AIT
AGIRLIKLAR ARASI ILISKILER. III.BABA-DSL VE EBEVEYN
ORTALAMASI DOL ARASI 1LiSKiLER

R.TIGLI* S.MUTAF** M.S.BALCIOGLU"**

8ZET

Bu ¢aligmanin gayesi baba-d61 iliskisini kullanarak
genetik parametreleri tahmin etmekti.Bu populasyonlardan
hem babalar hem de déller seleksiyona tabi
tutulmamislardir. Canli agirliklar arasindaki genetik ve
¢evresel ilskiler; baba-dél ve ebeveyn ortalamasi-ddél
arasindaki iliskileri kullanarak diger bir metod olan
ddliin babaya olan regresvonu metoduyla verilmistir.
Bevaz Yeni Zelanda Tavsganlarindaki c¢egitli g¢aglara ait
canli agirliklar i¢in, I.setin 4 grubunda 271, 278, 278,
285. Ii.setin 4 grubunda 284,293,289,298 ve III.setin 4
grubunda 555,571,567,583 baba-dd1 ve ebeveyn ortalamasi-
d¥d1 c¢iftine ait veriler, baba-ddl ve ebeveyn ortalamasi-
dé1 arasindaki korrelasyon ve regresyonlari hesaplamada
kullanilmigtir. Bu ¢alismada herbir setteki fenotipik
korrelasyonlar dogum agirligi dicin genel olarak negatif
ve diigik bulunmugtur (-0.004, 0.061).

15'inci ve 30'uncu giin canli agirliklari ig¢in
hesaplanan fenotipik korrelasyonlar ise pozitif ve
yiiksek olarak tahmin edilmistir (0.449) ., Fenotipik

korrelasyonlar ve regresyon katsayilari ¢egitli gaglar
i¢in baba-d461 ve ebeveyn-ddl arasindaki ilskilerden
hesaplanmis ve tablolar halinde verilmigtir. Caogu
durumda, ebeveyn ortalamasi-d&l’'den elde edilen
fenotipik korrelasyon ve regresyonlar baba-dbél'den elde
edilenlere gére hem onem hem de y6n bakimindan farkli
elde edilmigtir. Sonu¢ olarak: ebeveyn ortalamasi-déil
regresyonundan elde edilen tahminler baba-dal
regresyonunda elde edilen tahminlere gdre daha biiylik

bulunmustur,.

* Yrd.Doc.Dr., Akd.Univ.Zir.Fak.Zootekni B&liimi
** prof.Dr., Akd.Univ.Zir.Fak.Zootekni Bdlimi
*k4 Ay . GBr., Akd.Univ.Zir.Fak.Zootkni BOlimii, Antalya.
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GiR1S

Uzerinde durulan herhangi bir kantitatif karakteri
etkileyen gen(ler), mendel yasalarina gbre, gametler
araci1l11g1 ile ebeveynlerden déle gecerler. Bununla
birlikte; populasyondaki fenotipler arasi1 variyasyon,
hangi fenotiplerin hangi genotiplerde bulundugunu tespit
etmeye miisait degildir. Kantitatif farkliliklar, diger
variyasyon kaynaklari yaninda kiiclik etkili genlere bagli
olup bu genler birgok 1okusa dagilmislardir. Bdylece:
bir tek lokustaki genotiplerin ve genlerin fenotipik
agilmaya gbre belirlenmesi mimkin ~olmamaktadar.
Kantitatif farkliliklarin ebeveynden d8llere aktarilisi
da genler vasitasiyla oldugundan bu genlerin ddéle gec¢is
mekanizmalarida kalitatif farklari kontrol eden
genlerinki gibi olmakta ise de kantitatif karakterleri
kontrol eden kii¢iik etkili genler ig¢in bu iiniversal
oranlar miigahede edilememektedir. BOylece: ele alinan
kantitatif bir karakter ig¢in tek bir lokustaki genlerin

etkilerini gercek olarak hesaplayabilmenin
imkansizligina karsin bu karakterin Xkalitiminda mendel
kurallariyla istatistiki prensiplerin birlikte

uygulanabilirligini ve ¢esitli variyans unsurlarinin
tahminleriyle, neyin tahmin edilebileceginin anlanmas:

gerekir. Bunumn i¢inde; herseyden Once, belirli bir
lokusta miimkiin olan genotiplerin ve genlerin, ilzerinde
¢aligilan kantitatif karaktere etkilerini ifade

edilebilen teorik bir modelin gelistirilmesi gerekir.

Kantitatif karakterleri Kontrol eden genlerin
etkileri mendel karakterlerini kontrol eden genlerin
etkilerine gdre genelde ¢ok kiligik oldugundan herhangi
bir ferdin bdyle kii¢iik genlerden meydana gelen genotipi,
0 bireyin sdz konusu edilen kantitatif karakter
bakimindan belirli bir deger almasini saglamakta ve
ferdin ig¢inde bulundugu ¢evre ise buna ¢esitli yOnlerde
etki ederek ferdin fenotipini etkilemektedir. 6yle ise;
rastgele ¢iftlesen Hardy-Weinberg ve baglanti dengesinde
olan bévle bir populasvonda herhangi bir birevin
fenotipik degeri: Fij = p + Gi + eij, olur.

Ne varki: Kantitatif karakterlerde mendel oranlari
milsahede edilemedigi ic¢in, tek tek ddéllerin
genotiplerini tespit etmek ve ¢alismak imkansiz
oldugundan, c¢alisma birimi, birey degil populasyon
olmakta ve de birg¢ok ebeveynin birgok déliiniin teskil
ettigi gruplarin olugsturulmasa gerekmektedir. iste.
boyle bir populasyonun béyle bir karakteri bakimindan
1slah¢inin {izerinde durdugu 6zellikleri hep istatistiki
bir mahiyet tasir. Bu da: ortalama, variyans, akrabalar

arasi kovariyans veya iki karakterin kovarivanszi,
akrabalar arasinda gbzlenen fenotipik ve genetik
korrelasyonlar ve bunlarin tahminleri gibidir. Bévlece:
memeli hayvan tiirlerinin kantitatif 6zelliklerini
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incelerken, hem ananin hem de babanin ddlleri tizerindeki
etkilerinin tartisilmasi ve tahminlerinin yapilmasi
gerekir. Bu noktadan hareketle ana-daol arasindaki
iligkileri Tigli ve Ark. (1991), genis aolarak dizah
etmiglerdir. Baba d&1 arasindaki iligkiler anlama
kolayligi1 saglamasi acisindan sekil 1'de gbsterilmistir.
Esasinda, cinsiyete bagli karakterleri determine eden
genler hari¢ tutulursa ana ve baba ddliin genotipine ayni
katkida bulunur. Yani, . baba d61iin fenotipik degeri
izerinde yanlizca genleri ile katki saglar. Ne varki,
babanin da bir anasi oldugu gercegi dikkate alindigainda
bu biiyik ananin baba olan déli ilizerinde de genleri ile

birlikte analik etkileriyle de katkida bulundugu
tartigsilmaktadir. Ana-d81 ve anaya ait biiviik ana-dbl
kovariyanslarin miktari genetik ve cevresel

Kovariyanslarin igaretine son derecede bagli olmasina
kKarsin erkek ebeveynle (babayla) ilgili kovariyanslar
anava ait etkiler bakimindan daha az iligiklilige
sahiptir (Willham, 1972). Genel olarak; direkt ve anaya
ait etkiler s6z konusu oldugu =zaman genetik varivans:
hesaplamada kullanilan baba (X), d81 (Y) arasindaki
kovaryansin kompozisyonu: Kovixy) = 1/2 0260 + 1/4 CGcocm
ve direkt, anaya ait etki ve biiyiik anava ait etkiler sbz
kKonusu oldugu zaman ise; Kov(xy)= 1/2 0160 + 1/4 Gcocm *+
1/8 G06o6n 0larak ortayvya konulmak tadir. Burada, gen
variyanslari ve kovariyanslar igin geligtirilen dokuz
iligki vardir ama, bunun {i¢ komponenti katkida bulundugu
halde digerleri katkida bulunmazlar, Hatta JGoGn
Kiymetinin mevcut olmasi tartisilir olmakla birlikte
muhtelif akrabaliklar kullanarak yapilan incelemelerde
tasi1digi1 igarete bagli olarak toplam genetik varyansini
degistireceginden iyice irdelenmesi gerekmektedir.

Memeli bir tilir olan tavsanlarda baba-d8l ¢iftini

kullanarak, kantitatif bir karakter - olan, canli
agirliklara ait genetik parametreleri tahmin eden c¢ok az
sayida literatiire rastlanmistair, Materyal olarak

¢alismalarda genellikle fare, domuz, et sigirlari gibi
memelili hayvanlar kullanilmis olup tahminler daha ¢ok
baba-bir livey Kardeslerden faydalanilarak vyapilmistir.
El-Amin (1974), Beyvyaz Yeni Zelanda ve Kaliforniva
Tavsanlari {izerinde yaptig: incelemede baba-dol
regresyonu metoduyla 30 giinlik canli agirliklara ait
kalitim derecelerini 0.040%0.1 ile 0.120%0.28 ve iki
aylik canli agirlik i¢in ise 0.200:0.12 ve 0.580+0.22

olarak tespit etmigtir. Yine d&1iin babaya gore
regresyonu metodunu kullanarak Beyaz Yeni Zelanda ve
Kaliforniya i1rki tavganlarindaki dért haftalik canli
agirliklara ait kalitim derecesini hesaplayan Blasko ve
arkadaslari bu parametreleri sirasiyla 0.01%0.09 ile
0.18020.11 ve 11 haftalik canli agirliklara ait kalitim
derecelerini ise 0.190x0.09 ve 0.390#40.10 olarak tahmin
etmislerdir. Kock wve Clark (1955-a,b) et sigirlarindaki
¢cesitli ekonomik karakterleri idncelemek ilizere vyaptigi
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¢aligmada 85 baba ve bunlarin délilnti kullanarak baba-dé&l
arasindaki iliskileri incelemis Ve genetik parametreleri
tahmin etmeye g¢alismistir. Buna gbre; ddlin babaya gOre
regresyonu metodunu Kullanarak canli agirliklara ait
kalitim derecelerini dogum agirligs ig¢in 0.35%0.08,

slitten kesim agirlig igin de DL 250111 olarak
bulmugtur., Baba ile délin ayni dénemdeki canly
agirliklara ait korrelasyonlari; dogum agirliga icin

0.18, siitten kesim agirligi: ig¢in 0.13 olarak, babanin
dogum agirlig: ile db&liin siitten kesim agirligi icgin
0.17, doliin dogum agirligi ile babanin siitten Kesim
agirligi icin ise 0.11 degerleri tahmin edilmistir,
Edwards ve Omtvedt (1971), seleksivona tabi tutulmamis
bir domuz populasyonunda canli agirliklara ait
parametrelerin tahminleri ic¢in 353 erkek ve 353 disi
domuzdan dogan 3760 d&l1 f{izerinde g¢alismistir. D&1iin
babaya gére regresyonu metodunu kullanarak dogum, 21,.gin
ve 42.gilin canli agrliklara ait kalitim derecelerini
si1rasiyla, 0.0420.04, 0,22+0,04 ve 0.08%20.04 olarak
bildirmigtir. Ayni arastirica déliin ebeveyn
ortalamalarina gére de regresvon metodunu kullanmis ve
elde ettigi kalitim derecelerini sirasiyla: 0.00£0.03,
0.06+x0.05 ve 0.05+0.03 olarak tespit etmistir.

Bu ¢alismanin gayesi, seleksiyona tabi tutulmamis
bir tavsan populasyonunda baba-d&l1 ve ebeveyn ortalamasi
-d01 arasindaki fenotipik ve genetik parametreleri
tahmin etmek olmustur. Dolayisiyla ¢esitli metodlaria
bulunan tahminlier arasindaki farkin bilhassa ana-dél,
baba-d&l ve ebeveyn ortalamasi-ddgl iliskilerinden
bulunan tahminler arasindaki farkin., ne derecede ve
kimin lehine ortava konabilecegi bakimindan dgnem

kazanmistair.

MATERYAL ve HMETOD

Ankara Tavukguluk Arastirma Enstitiisiinde
yetistirilen seleksiyona tabi tutulmam:s Bevaz VYeni
Zelanda Tavsanlari arastirmanin matervalini
olugturmustur. Birbirlerine hicgbir sekilde akraba

olmayan tavganlar rastgele segilerek giftlegstirilmis ve
genig bir populasyon olusturulmustur, Degisik sekil ve
derecelerde akraba hayvan gruplara clugsturulmasi
diiglinfildigiinden, bu populasyondaki hayvanlardan &nce 20
¢ift oz kardes erkek, sonra 22 ¢ift &z kardes erkek
gruplari meydana getirilerek bunlara 4'er tane disi
tavgan tahsis edilmigtir. Tahsis edilen disilerin ikisi
6z kardes diger ikisi ise baba-bir iivey kardes
akrabaligina sahiptirler. Analizlerde diizenlenen setler
baba olarak kullanilan 6z kardes erkeklerden biri ile

birbirlerine akrabalig: bulunmayan iki disiden
olugmugstur. Bbylece dért gruplu birinei set meydana
getirilmigtir, Ayni islem IT.setlerdeki gruplar

birlestirilerek III.set olusturulmustur. DiZer taraftan:
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gerek 20 erkekle g¢iftlegsen B0 disi, gerekse 22 erKkekle
giftlesen 88 disi setleri ig¢im ayri bir analiz yapilmis
ve bunlara ait tanimlayici degerler ve kovarivanslar
tablolar halinde verilmistir.

Analizlerde kullanilan hem ana ve babalarin hem de
bunlardan elde edilen dbllerin agirliklari cinsivet ve
ve yavru sayisi bhakimindan diizeltilmigtir. Aragtirmada
kullanilan ana ve babalar ¢agdas olup, tartimlari ayni
giiln, ayni saatte vyapilmis ve dogum, 7, 15, 30, 45,60
{siitten kesim), 75 ve 90'inca glin c¢anli agirliklara
tesbit edilmistir. Tartimlara yapilan tiim déller
analarin ilk dogumlarindan elde edilmistir. Bir ana ve
bir babadan olma bir batindaki d&él sayisi birden fazla
oldugu ic¢in ebeveyn-d&l1 kovariyansinin hesabinda her ddl
verimi karsisina ebeveyn verimi konulmustur (Pirchner,
1969; Diizglines ve Ark, 1991). Bobvlece I. setteki 4
grupta 271, 278, 278, 285, II1.setteki 4 grupta 284, 293,
289, 298 ve III.setteki 4 grupta da 555, 571, b6l, 583
baba-ddl ¢ifti olusturulmustur. Her setin her grubu i¢in
ana ve baba ortalamalari alinarak yine ayni Sekilde ve
ayni sayilarda ebeveyn ortalamasi-dol ¢ifti  meydana
getirilerek analize tabi tutulmustur. Analizlerde Harvey
(1987)'in Maximum Likelihood Computer programi ve
minitab programiarindan yararlanilmistir.

BULGULAR ve TARTISHA

Akraba sahislar, birbirlerine, populasyonun diger
fetlerine benzediklerinden daha ¢ok benzerlik
gosterirlier, Bu benzerligin direkt sebebi, akrabalarin
ortak genlere sahip olmalarindandir. Bununla beraber,
populasyonlarda birbhirlerine akraba olmayan sahislarda
ortak genlere sahip olabilmektedir. Zira, ayni genin
kopyesi olmadigi halde, Ornegin, mutasyon sonucu biri
digerine fonksiyon olarak benzer hale gelip fonksiyonel
olarak ©zdes genleri oclusturabilirler, Ne var ki,
bunlar ortak bir ebeveyn genin Kkopyesi olan genler
degildir, Genlerin ortak ebeveynden dolayi dzdesligi
kantitatif bir karakter bakimindan akrabalar arasi
kovaryansin unsurlarini hesaplamada 6nemlidir (Jacquard,
1974)., Bu variyans unsurlari, genetik varyansin gesitli
unsurlarina karsilik gelir ve akrabalar arasi kovariyans
genetik variyans unsurlarini tahmin icin Onem kazanir.

Memeli hayvan tlirlerinin gelismesindeki variyasyona
tesir eden anaya ait ve hireysel genetik etkilerin nisbi
dagilimini tayin etmek icin akrabalaklarin (ana-dél,
baba-dd1, baba-bir iivey Kkardeg, bliyiik ana-doél, biiyiik
baba-dél v.b, gibi) biyometrik ydnleri sekil 1'deki iz
(path) katsayisi diyagraminda goriilebilir. Burada; Po:
Fenotipik deger, Go: Eklemeli genetik deger, Do -
Dominans deger, Eo: Cevresel deger, ferdin sahip oldugu
direkt degerler olup Pm, Dm ve Em anaya ait etkiler
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Sekil.l. Baba~- d'di ve Ana-dol arasindaki Miskiler {Koch,b1972).

bakimindan degerleri godsterir. Tek ‘tirnakli semboller
ebeveyn kiymetlerini ¢ift tirnakli semboller ise bliylik
ebeveyn degerlerine gittir. (0.5, g. 4, e, p)-cgdibi
semboller arasindaki iz kKatsayilari standart kismi
regresyon katsayilaridir. Wright (1967)'in Dbelirttigi
gibi herhangi iki degigken arasindaki korrelasyon,
degigkenlerin iligki ig¢inde bulundugu tim izlerin
toplamina egittir. Burada; herhangi bir degisken avni
izden iki Kkere geg¢memis ve okbasi herhangi bir nocktaya
vardiktan sonra geriyve doénmemistir. Fertlerin eklemeli
gen, dominans ve tesadiifi c¢evre sartlarina atfolunan
dogum agirlagr, 7, 15, 30, 45, 60, 75 ve 90'inci giin
¢anli agirliklari igin . fenotipik degerler arasindaki
variyasyonun Kisimlari sirasiyla, g?2,, d2,, e?, oclarak
belirtilmis olup p2a 22w, DM d2m Ve pln €24 anaya ait
eklemeli genetik, dominans ve tesadiifi olmayvan cevresel
farkliliklar, séz konusu edilen fenotipik farkliliklarin
Kisimlarani gostermistir. Buna gbre: baba-d&l akrabaliga
arasindaki teorik kompozisyon; 1/2 g2o0 + 1/4 Em Pm o Tog
olarak yazilabilmigtir. Ferdin etkileri ile anava ait
etkiler arasindaki kovariyans gm pPm go Ec, alarak,
epistatik etkiler ise sifir olarak kabul edilmistir.

Populasyonumuzda akraba olmayan fertlerin tesadiifi
olarak c¢iftlesmesiyle elde edilen déllerin ortalama
genotipik degerleri ile babalarin genotipik degerlerin-
den Kkovariyans sonuc¢lari cikarilmigstir ki bu da (1/2Va)
kadardir. DB1(X)'ilin ebeveyn(Y)’'e gdre regresyonu;
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bexvy = Kovex,v1)/Very , olarak bilindigine gdre

bexyy = (1/2) (Val/Ve) olarak yazilabilir, DO1-ebeveyn
ortalamasi kovarvanslari hesaplanirken, ana ve Dbaba
Kiymetlerinin ortalamasi alinarak bunlardan olma her
délin kKarsisina konularak regresyon analizine tabi
tutulmugtur. iki ebeveyn degeri Y ve Y' farzedilmis ve
iki ebeveynin ortak degeri (ortalamasi) Y = 1/2 (Y+Y'),
¢garpimlar toplami ZIXY = 1/2(ZXY+IXY') ve kovariyans
Kovix¥)=1/2 Kov(xv)y+Kov(xys, olarak degerlendirilmistir,
Eger gerek analar gerekse babalar ayni variyansa sahip

olsalardi o zaman Kovexy) = Koviexv:ry, olacak ve
Kovixy:)=Kov¢xy)=1/2 Va olarak degerlendirilebilecekti.
Béylece kalitim derecesi tahminleri, doliin ebeveyn

ortalamasina gére regresyonundan h2=bxst déliin babaya
gdre regresyonundan h2=2bxy seklinde elde edilmistir.

Aragtirmada, kalitim derecesi ve korrelasyon
tahminleri d&liin babaya gbre regresyonu temeline
dayandirildigi ig¢in dsliin-babaya gbre regresyon

kKatsayilari ve bunlarin hata paylari tablo 1'de gesitli
caglardaki canli agirliklara ait baba-dé1 arasindaki
fenotipik korrelasyoniari ise tablo 2'de sunulmustur,
Babalarin dogum agirliklar: ile déllerin dogum
agirliklari arasinda regresyon katsayilar: ve
dolayisiyla kalitim dereceleri oldukga diigiilk olup her
setin cogu grubunda negatif ve diger ¢aglardakilere
nazaran oldukga digik gdzlenmistir, Yalnizea ‘lddaed
setin liglincli grubunda 0.,129+0.079 olarak tahmin edilen
en yiksek derecedeki regresyon katsayisi II'inci setin
2'inci grubunda -0,127+0.069 olarak gbzlenmis olup diger
setlerin diger gruplarinda bu Kiymetler arasinda oynayan
degerler bulunmustur. Dogumdan sonraki ¢aglarda bu
kiymetlerin pozitife ydneldigi ve degerlerin yikseldigi

gbriilmektedir. Bu da dogum agirliklarina gevresel
etkilerin daha fazla oldugu g¢aglar ilerledikge tesadiifi
olmayan cgevresel etkilerin azaldigina ve ferdin
genotipik etkilerinin ortaya ¢ikmaya basladigini

soylemek miimkiindiir. Ne var ki, bu tespiti bu yontemle
tam clarak ortaya koymak miimkiin degildir. Bunun ig¢in her
cagdaki genetik ve gevresel unsurlarain toplam
variyanstaki paylarinin bilinmesi gerekir ki bu da bir
akrabaligin degil bir ¢ok akrabaligin bir arada analize
tutulmasini gart kosar, Tablo 2'de tahmin edilen
¢esitli caglardaki canlza agirliklara ait fTenotipik
korrelasyonlar dogum ve 90'inci giin agirlaklari haric
tutulursa genellikle pozitif olarak elde edilmistir. En

yiksek kiymetler 30'uncu giin canli agirliklarinda
gbzlenmig olup II.setin 2'inci grubunda bu deger 0.449
olarak tespit edilmistir. Cegitli caglardaki canli
agirliklara ait déliin ebeveyn ortalamalaraina gére

regresyon katsayisi ve bunlara ait standart hatalar
tablo 3'te, bunlar arasindaki fenotipik korrelasyonlar
ise tablo 4'te verilmigtir. Tablo 1 ve 2 bunlarla
kiyaslandiginda iligkilerin daha cok pozitiflere
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vablo.l Ceitli caglardaki afirlikiara ait ddlin babaya qdre regresyon Katsayisi ve stapdart hatalar:
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1I1.8et;1.6rop -T.U.'EO!.GEIT'T‘L‘G_;.MI! .0:6:.&35 .0321.018:'-.0‘:01.050 LA1t,052 .15!‘}1&—40 - .015%,062; 555 :
_E-II-I.-._S;_I_;?E:':_H_;J -:‘:!.1:0_5—0__“.’043!.0]5 .1{21,0452 350,050 -.0;11.6541 ,005¢.055 | .088+.640 |-.0032.062] 571
|I.II-..S_EI;l.{ll;;:.ATM?t.IHG L0218.032 .31‘!01.035 101,045 .017!1)51 -.013t.053] .110¢,042 1-.058%.062. 567
'f!_I-I_.-S_t';;ni.._li-r_ll__llj[_.Ilzrli.MEI—rﬂzﬂ;.El!()2 J05e.042 .1551.0435-.%3:.%5 -'Gist'ﬂﬁ'l.liﬁ.ﬂ_:&illu -, 0481063 583 ;

Tablo 1. Cegitli ¢aglardski canly apirliklars ait Baba-Dbl srasindaki tenolipik korrelasyonlar

; £ Dopun | 7.Gin| 13.Cdn % Gin | 4.60n| So.Gﬁné 75.¢in] 90.C0n] N |
|15t 1.Grup :-.00{ T T T YT T R TR
LSstieGrup |-.085 | o284 | 163 [ .02z [-s2 foeor [Lenn l-36 | 28
L.Set:2.Grup | (098 .73 | .180 | .07 .05 (030 | .01 |-.068 278
[Set:d.Grup | 036 | 132 | .26t | .18 {-.038 [-012 [-.030 |-.014 | 265
1.8et;t.Crup |-.050 | .008 [-.024 | 167 | .082 | .064 | .22 | .07 (284
}}1Set:2.ﬂrup o107 1-.088 | .ue |40 071 | Lote {164 | 030 | 293
[L.Seti3.Crup | (052 1-077 007 [ .18 | .03 |.013 |.140 | .002 | 249
[1,5et:4,Grup |08 |- 182 | 045 | 423 | 037 [-.052  .083 |-.047 | 208
IESebst.Grupl-.042 | o113 | 018 | 082 (008 | 034 | .16 |..010 55
111.5eb;2.Crap|-076 | 050 | 130 | 260 [-.021 | .004 L0810 |-.002 | 5T
[I1.Set:d.Grup| (06U | 027 | 004 | 094 | 014 o010 | 120 |-.038 | 36T
[11.8el;4.Crup| 018 [-.028 | .197 "} .28 T TR T T T
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Tablo 3. Cesitli caglardaki canlt agirliklara ait dalin ebeveyn ortalapalaring gire regresyon atsayisy ve

standart hatalars

by Dogun ‘-;.Cﬁn 15.Gin 34.6in 43.Gin | 40.Gin | 75, Giin 90.Gin | X
I.Setit.Crup [-.0084.098) ,1392,053| .0474.069|-,0320,088 |-, 1510,089] ,043¢,107] ,261%.083 0528, 115] 271
.Seli2.Grup | LO21E.004) ,1938.008] ,2503.077] ,0764,076|-.8738,086 ] 0344, 100] 0962.085] 0150084} 278
1.Seli3.Crup | 1074,107] ,2434.058 .EH!.EI?:I 41090 ~.018t.10!!-.9201.[na 239,088 .1014,117) 278
ll.Set;i.Grup 223810 .[G{!TEEB -5052.080| ,0974.080 |-.204.094}-.0514,102] ,083¢,089( .0251.086( 285
Ell»Set;l.Grup A 108 L 3191.064] .2034.096( .3361,092|-.003E,016} 090,086 ,292¢.070] ,1661.087] 284
j][.SeL;z.[:rup -2208.118 .192,078 .552!:11; BB1E.094).1602,109 |- L1240, 1120. 110508 | ,0424.118] 293
‘I“I;et;&ﬁl:l;;_ .2808.082] .077¢,050) ,1514.070( .2642.072| 044,080 280,004 .3214.065] .104¢,007| 289
[I.5elid.Grup | 094,000 |-.1154.060] ,510¢.096] ,8031.080] ,2054.108] L1174,147] L 164+.0741-.061¢.111] 208
[I1.%et;1.Grupf 2L14.072) .238%,042( ,1088.087 .lﬁTf.ﬂﬂil-.bbﬂi.Mb JDBEEO6T| 2B0F,0541 .1231.070] hA%
-IH.S‘eL;Z.Grup JADE 03] LASEDAL | 4OBE,071| L502E.063[-.0240,063 |-,006¢.075] L1088, 060! 0268.071] 5%
[{1.5et;3.Crup| 2078065 .1392.008) .2056,051 1414.060(-.0168,064( ,1458,068] ,204,054] .1014.072] 567
1I[].Sct;l.crup LLATE.068] L0411,036) 5108.063] 4705.060(-.009¢,070 O21L.0771 L 1270.060| 0034072 583

fablo 4. Cesitli raglardaki canly agirliklara ait Rbeveyn ortalamalari

fenotipik korrelasyonlar

-d8] arasindaki

Ty Dojun | 7.GEn i 15.Glin| 30.Ginf 45.Gin} 60.GQn| 75.G6n| 90.Gin| X
[.Set;1.0rup {-.005 | .158 o e0m |- 028 | .8 |02 | n
'I.Setn;z.crup LABI3 | 204|203 ] .062 |-.287 [ ,020 | .067 | .010 | 278
I.5et;3.Grup 1 D60 | 244 | 195 [-.026 |-.046 | -.011 | .175 | .052 | 278
LSet;d.Grup | 126 1 .219 350 | 069 [-.127 (-.029 | 055 | .015 | 285
11.5et;1.0rup | G282 | G284 | G125 LMD -a197 Y 062 1 .24 1 oLilk |
1L.Set;2.0rup | (11 | 143 | .272 | 483 | .086 |-.058 | .076 | .023 | 293
IT.Set;3.0rup | 199 | .0%0 | 126 | .213 | .033 ¢ 199 | .219 | .om0 | 289
[LSet;0.0rup | 064 |-.100 | 394 | 506 | .16 | .058 | .120 |-.03 | 298
-III.SEt;l.GIup A IR LN NS LI A8 I (PLLE I B 1 IR LU B
U1.8et;2.0rup| 079 | .16 | .20 | .37 [0 0 | am ot | 5T
nu.s.zt,-:.:.aué .133' a50 | s |09 ot | .0s0 | Lo 059 | 567
[II—I"S_et:é.ﬁrup 009 | 047 | 3|05 1015 |08 | 002 | 563
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Tablo-3. Baba(r)-Ddl(y) arasindaki kovariyans (I.tekertir)

Ortalama(baba) | Ortalama(Dél) |[Fenolipik Rovariyans
korrelagyon
Caglar (Gin) It 61 Y i 8y r Rov(x,y) | Ni=Hy
¢ {Dofum) §§.1G1+0,3366 | §9.64840.4676 §.008 0,783 856
: 7 e 121,30041.,9383 | 134.682¢(.5667 | -0.026 -43.624 556
13 = 261,09942,5304 | 243,80412.7919 0,011 41,868 556
30 640.78443.9437 | 623.24016.9652 0,110 1683.57% 856
43 1032,79643,4317 |1166.85648,1561 0,108 1304,783 383
Gd{SﬁLten k) 11518.20545.3492 11600,801211,078% | - -0,047 -1500.672 343
7 2028753414, 7130 |1976,073412.6720] 0.017 1780.817 338
90 226%,26215,3920 12327.604!12.3513 0.048 1696.,313 533

Tablo 6, Baba(x)-Dal{y) arasindaki kovariyans (I1.tekerrir)

Ortalanalbaba) | Ortalaza({Dol) |Fenotipik Kovariyans
korrelasyon
Gaglar (Gin) 1t5x Y i Gy r Kov(x,y} | Mx=Ny
0 {Dofum) §3.92810.4385 | 57.868:0.4314 | -0.012 -1.403 623
H";;. L11.0414],3852 i24.43ﬁil.1315 0.072 70,440 623
_];; 2 206.06213,1872 | 228,76612.5595 0.078 397,181 623
30 $48.83816.0288 | 534.77145.4169 0.126 350,173 622
48 1082.808¢9.236% |1006,33348,0522 0,033 1516.821 622
BO(Sutten k) (1593.048210.708) 11404,084410,6043( 0,118 B348.,378 616
13 = 2008.476110,204811823.159411.2149] 0,157 10918.234 607
90 2367,74010,8760 12129.087¢11.63121 0,068 6121,527 605 .
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. y6neldigi ve kiymetlerin bliylidiigli gdriilmektedir. II'inci
setin birinci grubunda dogum agirligina ait regresyon
katsayisi 0.439%0,.105 olurken ayni setin ayni grubunda
bu agirliga ait fenotipik Korrelasyon 0.242
clabilmigtir. Bu durum literatiirlerle bir uyum
gdstermekte ve bilhassa baba-ddil iligskisi kullanarak
tahmin edilen regresyon katsayilarinin ve dolayisiyla

kalitim derecelerinin kilclik degerler almasi
literatiirlerle g¢ogu zaman uyusmaktadir. Arastirmaya konu
olan sekiz grup ve bunlarin ikiger ikiser

birlegtirilerek elde edilen & grupta yapilan analizlerde
birbirlerinden c¢ok farkili degerler bulunmustur ki bu da
bize; tek bir analizle yorum yapabilmenin yaniltica
olabilecegini, denemenin bircok tekerriirli olmasi lazim
geldigini ve belki de tek bir deger vermek ac¢isindan bu
tekerriirlerin ortalamasinin verilmesi gerektigini
gdstermektedir.

AKrabaliklar dikkate alinmaksizin materval
bbélimiinde ac¢iklanan ¢iftlegstirme sistemi uygulanarak
vyapitlan analizde, baba-d&1 arasindaki tanimlayvica
degerler ve kovariyanslar I.tekerrir © ig¢in table 5,
IT.tekerriir i¢cin tablo 6 diizenlenmstir. Her cagdaki
canli agirliklara ait baba ve déliin ortalama

degerleriyle bunlarin standart hatalara bugiine kadar
yapilan tim arastirmalarla biiyiikk bir uyum i¢indedir,
Fenotipik korrelasyonlar hem I hemde II'ineci
tekerrilirlerde olduk¢a kiiciik degerler almislardir., Bazi
fenotipik Kkorrelasyvonlarin negatif bulunmasi bu iki
akraba arasindaki kovariyansin negatif olmasindandar,
DOliin babaya gére regresyonundan elde edilen
tahminlerdeki negatif kiymetlerin babaya ait, belki de
babanin anasina ait etkiler ile fertlere ait etkiler
arasindaki kovariyansin negatif olmasina baglanabilir,
D61 ve ebeveyn Kovariyansindan elde edilen tahminler,
baba-dél ve ana-dél kovariyanslar: arasinda orta bir
verdedir. Bu degerler ayni zamanda anaya ait etkileride
kapsar. Sonug¢ olarak gbriilmektedir ki ¢ogu anlamli veya
en azindan buna yakin tahminler ebeveyn ortalamsi-dél
arasindaki korrelasyonlardan elde edilmistir. Ana -d81
ve ebeveyn ortalamsi-dél korrelasyonlarinin baba-ddl
korrelasyon deferlerinden biiyiik olmasi anaya ait etkinin
baba-dél'de bulunmamasi veya en azindan minumum diizeyde
olmasindan delayidir. Hatta ana-bir iivey kardes
korrelasyonu hesaplansaydi, bu kKivmetin aragstiricinan
daha dnce yaptigi baba-bir iivey kardes korrelasyonundan
daha Dbiliyik degerler gostermesi beklenirdi. Zira, anaya
ait ¢evre baba-bir tivey kardes korrelasyonunda yer
almamaktadir. D61{in babaya gbre regresyonuyla elde
edilen kalitim derecesinin gbze ¢arpan o©6zelliklerinden
birisi de, dogum agirligi hari¢ tutulursa, her tahmin
ebeveyn ortalamasi-dél'den elde edilen tahminlerden daha
diigliktiir. Bu durum ise dogaldir. Yalniz, baba-bir ivey
kardeglerden elde edilen tahminlerden disiik olmasi
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beklenmezdi. Bunun nedenini Ornekleme hatasi ile izah
etmek mimkiindiir., Baba-bir ilivey Kkardes Xkorrelasyonlari,
bir set icindeki babalar arasindaki farkliliklara
baglidir. Bdylece baba-bir ivey kardes egimi vyukara
dogru olmasina karsin baba-dbél arasindaki korrelasyon
genetik-cevre interaksiyonu nedeniyle fazla cegimli
degildir. Baba-dbl arasindaki iliskilerden yararlanarak
¢egsitli ¢aglardaki canli agirliklar arasindaki genetik
korrelasvonlar ise, Becker (1985)'in biitilin metodlara
denendigi halde anlamli neticeler elde edilemediginden
burada bahsedilmemistir. Bununla beraber, seleksiyon
deneyleri ile melez  Dbiiyiitme ¢alismalarindan g¢ikarilan
sonuclar hayli ilgincgtir ve dyle saniyoruz ki; sbdz
konusu iliskilerin dogru anlasilabilmesi icin
agirliktaki degigimi meydana getiren faktdr tipinin ve
biliyiimenin kesin bir tarifi gerekmektedir.

SUMMARY

RELATIONSHIP AMONG VARIOUS PERIODS ON THE LIVE
WEIGHT IN NEW ZEALAND WHITE RABBITS, III. CORRELATIONS
BETWEEN OFFSPRING-SIRE AND OFFSPRING-MIDPARENT.

The purpose of this study was to estimate genpetic
parameters using relationship offspring and sire, In
these populations both sires and offsprings are
unselected. The correlation between sire-offspring and
midparent-offspring was given by another method of
measuring, the regression of offspring on 8ire method,
the genetic and environmental relationships among 1live
weight. Records on 271, 278, 278,285 for four groups in
first set 284, 293, 289, 298 for four groups in second
set and 555, 571, 567, 583 for four groups in thirdth
set sire-offspring and midparent-ofspring pairs were
used in estimating the correlations and regressions
between sire-offspring and midparent-offspring for
various periods on the live weight in New Zealand White
Rabbits. Phenotypic correlations in each set groups in
this study were generally found negative and 1low for
birth weights (-0.04, 0.061).

Estimation values of phenotypic correlations for 15
th and 30 th day live weight were found positively and
highly (0.449). Phenotypic correlations and regressions
among various periods calculated from relationships
between offspring-sire and offspring-midparent were
given in tables. In many cases, the® phenotypic
correlations and regressions obtained from offspring-
midparent analyses were different,both in magnitude and
direction, from those obtained from offspring-sire
analyses. Consegquently, the estimates obtained <from the
regression of offspring and midparent were higher than
those obtained from offspring and sire regression.
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