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Makarnalik Bugday (T. durum) Melezlerinde Bazi
Agronomik Ozellikler Igin Tek Dizi Analiziyle
Genotipik Degerlendirme

Siileyman SOYLU" Bayram SADE"™

OZET

Bu ¢alismada; cesitli tarimsal 6zellikler yoniinden iistiinliik goste-
ren 11 hat ve 3 makarnalik bugday cesidi arasinda ¢oklu dizi yontemiyle
elde edilmis melez kombinasyonundan F; generasyonu degerlendirmelerine
gore segilen dort adet melez kombinasyonunun F, ve F; generasyonlari
degerlendirilmistir. Bitki dane verimi, bitki boyu, basak uzunlugu, fertil
kardes sayisi, basakta dane sayisi, basakta dane agirligi ve bin dane agir-
lig1 icin tek dizi analizi yapilarak genetik parametere tahminleri elde edil-
mistir.

Incelenen tiim ézellikler yoniinden melezler arasinda genetik farkli-
hgin bulundugu goriilmiistiir. Bitki dane verimi, bitki boyu ve bin dane
agwrlhigt icin melezlerde dominant ve resesif genlerin aym oranda, basak
uzunlugu, fertil kardes sayisi, basakta dane agirligi ve bagakta dane sayist
icin ise daha ¢ok dominant genlerin soz konusu oldugu tahmin edilmistir.
Ortalama dominantlik derecesi tahminleri incelenen tiim ozellikler icin
tistiin dominant bir kalitum bigiminin oldugunu gostermigtir.

Inceledigimiz melezlerin tek dizi analizine gére Kunduru-1149 ¢e-
sidinin ozellikle basakta dane agirligi ve bitki boyunu artirict 1slah ¢alis-
malarinda gelecekte giivenle kullanilabilecegi sonucuna varimustir.

Anahtar Sozciikler: Makarnalik bugday, tek dizi analizi, F, F;
generasyonu, verim unsurlari.
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ABSTRACT

Genotypic Evaluation For Some Agronomical Traits By Single Array
Analysis Of In The Crosses Of Durum Wheat (7. durum)

In this study, F, and F; generations of four durum wheat wheat
crosses, which estimated according to F'; observation on the crosses by line
x tester between three durum wheat cultivar and elevan lines were made,
were evaluated. Some genetic parameters were estimated for plant height,
spike length, fertile tiller number, kernel number per spike, kernel weight
per spike, 1000 kernel weight and grain yield per plant.

Genetical differences were estimated for all investigated traits.
Grain yield per plant, plant height and 1000 kernel weight were similar
proportions of dominant and resesive genes while spike length, fertile tiller
number, kernel weight per spike and kernel number per spike were prepon-
derantly dominant genes in crosses. Over dominance was detected from
estimates for mean degree of dominance in all arrays.

Results from single array analysis implied that Kunduru-1149 du-
rum wheat cultivar might be confidentially used for improved grain weight
per spike and plant height in durum wheat breeding programs in future.

Key Words: Durum wheat, single array analysis, F,, F; generation,
yield components.

GIRIiS

Makarnalik bugdaylar diinya pazarinda yiiksek fiyatla alici bulan
iriinlerdir. Bunun en 6nemli nedeni makarnalik bugdaylarmn yeryiiziiniin
belli tilkelerinde sinirlt olarak yetistirilebilmesidir. Diinya’da makarnalik
bugday iiretiminin en fazla oldugu iilkelerin basinda Tiirkiye gelmektedir.
Makarnalik bugdaylarda kaliteli, verimi yliksek, ekmeklik bugday cesitle-
riyle rekabet edebilecek, soguklara ve hastaliklara dayanikliligi iyi olan
cesitlere ihtiyag vardir.

Cesit gelistirme c¢aligmalarinda basar1 sahip olunan varyasyonun
genisligi ve bu varyasyondan dogru se¢im yapabilmesi ile dogru orantilidir.
Yurdumuzda bugday populasyonlarinda oldukga fazla seleksiyon yapildigi
icin yeterli varyasyonu saglayabilmek amaciyla i1slah¢ilar melezleme yon-
temini oldukga sik kullanmaktadir. Ancak, zaman, arazi isgiicii vb. bir ¢ok
kisitlayict faktor 1slahgiya sayisiz melezleme yapma imkani vermemekte-
dir. Bundan dolay1 ¢aligma siiresinin kisaltilmasi ve harcamalarin azaltil-
mast ancak, c¢alismalarda kullanilacak anaglarin isabetli se¢imiyle miim-
kiindiir. Anaglarin genetik yapisi, ele alinacak 6zelliklerin kalitimlari ¢esitli
yontemlerle Onceden belirlenirse, bu temel bilgilere dayanan 1slah
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programlarinda bagar1 oran1 daha yiiksek olur. Bundan dolay, 1slahgi, tize-
rinde calistig1 6zelliklerin ne tiir gen etkileri altinda olusturuldugunu bil-
mek zorundadir. Bugday gibi kendine dollenen bitkilerin islahinda agilan
generasyonlarda ne zaman se¢ime baslanacag biiyiik dl¢lide o 6zelligi yo-
neten gen etkilerine baglhdir.

Genetik parametrelerin belirlenmesinde degisik yontemler kullani-
lir. Bu parametrelerin yardimi ile bir populasyonun durumu, bir 6zelligin
1slah yoniinden degeri ve se¢imin etki derecesi hakkinda bilgi elde edilir.
Anaglardan birinin es oldugu tek melezler dizisinin analizi de melez kom-
binasyonlarin F, ve F; generasyonlarindaki performanslarina gore genetik
yapilar1 hakkinda bilgi veren bir yontemdir (Aksel ve ark., 1982).

Anag seciminde ya da dol populasyonlarinin degerlendirildigi ¢a-
ligmalarda verim Ogelerinin tek tek ya da kombinasyonlarinin kullanilmasi-
nin 1slah programi amaglarinin ger¢eklesmesinde daha etkili bir yontem
olabilecegi degisik arastiricilar tarafindan ifade edilmistir (Hsu ve Walton,
1971; Ledent ve Moss, 1979; Altinbas ve Bilgen, 1993; Altinbas ve Bilgen,
1996; Tosun ve Altinbas, 1999).

MATERYAL ve YONTEM

1995-1996 vejetasyon doneminde 11 makarnalik bugday hatt1 ve ¢
makarnalik bugday cesidi arasinda ¢oklu dizi yontemine gore yapilmig
melezlemelerden elde edilen 33 adet melez kombinasyonu igerisinden F,
generasyonu degerlendirilmesine gore segilen testerleri ayn1 4 melez kom-
binasyonu bu arastirmada ele alinmistir (Cizelge I).

Cizelge 1.
Arastirmada incelenen melez kombinasyonlar
Akbasak 073/44 x Kunduru-1149
MBVD-14 x Kunduru-1149
Ank-07/95 x Kunduru-1149
MBVD-8 x Kunduru-1149

Dort melezin ortak anaci olan “Kunduru-1149” ¢esidi, simdiki is-
miyle Anadolu Tarimsal Arastirma Enstitiisii tarafindan gelistirilmis, kisa
kuraga mukavemeti iyi uzun boylu, orta uzun basakli, bin dane agirlig1 ve
makarnalik kalitesi yiiksek bir ¢esittir. MBVD-14 ve MBVD-8 Bahri
Dagdas Milletler Aras1 Kislik Hububat Arastirma Enstitlisiiniin, Ank-07/95
ise Tarla Bitkileri Merkez Arastirma Enstitiisiiniin gelistirdikleri hatlardir.
Akbagak 073/44 ise alternatif tabiatl, orta uzun sik bagakli, bin dane agirli-
&1 yuksek, makarnalik kalitesi orta eski bir gesittir.
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Melezlerin F, ve F; generasyonu tohumluklari sirastyla 1997-98 ve
1998-99 yillarinda iiretilmistir. Dort melez kombinasyon ve ebeveynleri
1999-2000 vejetasyon yilinda “Tesadiif Bloklart Deneme Desenine” gore
ii¢ tekerriirlii olarak Konya ekolojik sartlarinda ekilmistir. Ekim, ekim a-
yinda 20 cm sira arast ve 15 cm sira iizeri mesafesi olacak sekilde iki sira-
dan olusan parseller halinde elle yapilmigtir. Denemede; 10 kg/da N ve 6
kg/da P,0Os sabit giibre dozu olarak uygulanmigtir. Deneme alanindaki bit-
kiler iki kez sulanmustir.

Hasat; Temmuz aymda yapilmig ve hasat esnasinda her parselde te-
sadiifi olarak secilen 10 bitki {izerinde; bitki boyu, basak uzunlugu, fertil
kardes sayisi, bagakta dane sayisi, basakta dane agirlig1 ve bitki dane verim-
leri ve harman sonrasi her parsel i¢in bin dane agirliklar1 belirlenmistir
(Yagbasanlar, 1990; Yiiriir ve ark., 1981).

Bes anag ve dort meleze ait F, ve F; generasyonlari i¢in belirlenen
ozellikler i¢in tesadiif bloklar1 deneme desenine goére varyans analizi ya-
pilmis ve incelenen Ozellikler yoniinden bir varyasyonun olup olmadigi
tespit edilmistir. Melezlemelerde tekrarlanan anaci olusturan Kunduru-1149
¢esidinin diger makarnalik bugday genotipleriyle olusturdugu 4 kombinas-
yonun yer aldigi dizi i¢in inceledigimiz yedi ozellik icinde Aksel ve
Johnson (1964) tarafindan incelenen ve Aksel ve ark. (1982) tarafindan
aciklanan ve yine Tosun ve Altinbas (1999) tarafindan da uygulanan “tek
dizi melez analizi” uygulanmis ve her bir 6zellik i¢in 4 melezin genetik
yapisi arastirilmustir. Tek dizi analizinde Ozcan ve Agikgdz (1999) tarafin-
dan hazirlanmig paket program kullanilmistir.

Model geregi baslangic generasyonu (G) olarak F, generasyonu
kabul edildigi i¢in; tekrarlanan anaglar (P;) ve tekrarlanmayan anaclar (P;)
ile melezlerinin F, generasyonu ortalamalari kullanilarak dizilerdeki her bir
meleze iliskin (d) ve (hy) parametreleri asagida gosterildigi sekilde
tahminlenmistir (Aksel ve ark., 1982).
1 1
(d) = ------- (Pi — Py (ho) =F5_------ (Pi + P
2 2

Anaglar ve F, generasyonu ortalamalarinin varyanslarindan yarar-
lanilarak parametrelerin standart hatalar1 tahmin edilmis ve nem durumlari
kontrol edilmistir. Her dizideki tekrarlanmayan anaglar ve bunlarin ortak
(tekrarlanan) anag ile melezlerinin F, ve F; generasyonu degerlerinin orta-
lama varyans ve kovaryanslar1 hesaplanarak olusturulan alt1 esitlik en kii-
¢lik kareler yontemiyle ¢oziimlenerek Var (d), Cov(d)(hy) ve Var(hy) gene-
tik parametreleri tahmin edilmistir. Her bir diziye iligkin ortalama domi-
nantlik derecesi (MDD) asagidaki formiile gore belirlenmistir.
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MDD = (2> Var(hy) / Var(d))"?

(Hy) ile (d) arasindaki iliskiyi belirleyen korelasyon katsayisi ise
Cov(d)(ho)

[= mmmmmmmmmm - formiiliiyle hesaplanmustir.
(Var(d)Var(hy))"?

ARASTIRMA SONUCLARI ve TARTISMA

Melezlerin ve anaglarinin F, ve F5 generasyonlarinda incelenen 6-
zellikler arasinda farkliligin belirlenmesi amaciyla yapilan varyans analiz
sonuglar1 Cizelge II’de verilmistir. Cizelge 1I’de goriildiigii gibi bitki boyu,
basak uzunlugu, fertil kardes sayisi, basakta dane sayisi, basakta dane agir-
1181, bin dane agirligi ve bitki dane verimi bakimindan melezler ve anaglar
arasindaki farklilik istatistiki agidan 6nemli bulunmustur. Bu durum; ince-
ledigimiz ozellikler yoniinden populasyonun genetik yapisini arastirmak
icin F, ve F; generasyonlarinda yeterli varyasyonun bulundugunu goster-
mektedir.

Cizelge II.
incelenen Ozellikler i¢in Anaglar ile Melezlerinin F, ve Fs
Generasyonuna Iliskin Varyans Analiz Sonuclari

F2 Generasyonu F3 Generasyonu
Kareler Ortalamasi Kareler Ortalamasi

Genotip Hata Genotip Hata
S. Derecesi 8 16 8 16
Bitki Boyu 317.57" 25.98 358. 28™ 24.43
Basak Uzunlugu 1.84" 0.22 1.96" 0.18
F. Kardes Sayisi 8. 20" 1.66 12.32" 1.07
B. Dane Sayis! 0. 148 0.043 63. 00" 3.67
B. Dane Agirligi 10. 67" 3.75 0.201" 0. 051
Bin Dane Agirl. 18.92" 2.79 30. 18" 0.74
Bitki Dane Ver. 52.22" 2.18 45.71" 3.67

*": Sirastyla 0. 05 ve 0. 01 olasilik diizeylerinde 6nemli

Inceledigimiz 6zellikler agisindan melez ve ebeveynlere ait F, ve F;
generasyonlarinda tespit edilen ortalama degerler Cizelge III’de gosteril-
mistir. Ortalama degerler incelendiginde; bitki boyu, basak uzunlugu, bin
dane agirlig1 ve bitki dane verimi i¢in F; generasyon ortalamalarmin F,
generasyon ortalamasindan daha yiiksek, fertil kardes sayisi, bagakta dane
sayist ve basakta dane agirligt yoniinden ise F, generasyonundan F;
generasyonuna gore daha yliksek ortalama degerlerin elde edildigi goriil-
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mektedir. Tekrarlanan ana¢ olan Kunduru-1149 c¢esidinin ozellikle bitki
boyu, basak uzunlugu, basakta dane sayis1 ve bitki dane verimi yoniinden
genelde yiiksek ortalama degerlere sahip oldugu ve bu 6zellikleri melezle-
rine daha iyi aktardig1 goriilmektedir.

Cizelge III.

Ebeveynler ile Melezlerinin F, ve F3 Generasyonlarinda incelenen
Ozelliklere Iliskin Ortalama Degerler

+Kunduru- Akbasak
1149 07344 MB\(’;'” A”"a); B \MBVD-8(5) Ortalama
(1)x 2)
Bitki Boyu (cm)
Anag 96.30 89.42 73.00 63.90 88.87 82.29
F2 85.26 83.60 84.93 94.80 87.16
Fs 83.59 91.43 90.55 96.76 90.58
Basak Uzunlugu (cm)
Anag 8.73 10.70 8.90 7.79 8.53 8.93
F2 8.80 8.54 8.51 9.08 8.73
Fs 8.86 9.44 8.80 9.58 9.17
Fertil Kardes Sayisi (adet/bitki)
Anag 11.22 12.92 11.50 14.67 9.00 11.86
F2 10.66 11.60 10.13 10.46 10.71
Fs 8.61 8.94 11.88 12.00 10.35
Bagakta Dane Sayisi (adet)
Anag 47.10 53.12 47.50 56.85 46.05 50.12
F2 56.26 56.06 52.40 51.90 54.15
Fs 45.70 46.00 49.73 56.83 49.56
Bagsakta Dane Agirgi (g.)
Anag 244 242 249 2.65 2.27 245
F2 2.74 2.96 248 2.82 2.75
Fs 2.25 2.33 2.71 3.06 2.58
Bin Dane Agirhgi (g.)
Anag 46.23 42.28 44.25 39.36 45.28 43.48
F2 41.34 46.09 43.87 40.37 4291
Fs 42.60 44.83 49.94 43.07 46.36
Bitki Dane Verimi (g.)
Anag 15.51 19.39 13.23 13.99 13.11 15.04
F2 14.35 14.90 14.68 13.98 14.47
F3 10.53 10.56 17.64 21.93 15.16

+: Tekrarlanan anag

Inceledigimiz tim ozellikler yoniinden melezlerin her biri igin

tahminlenen (d) ve (hg) parametre degerleri ve bu 6zelliklerin kalitim bigi-
mi Cizelge IV’de gosterilmistir. Ana¢ ve F, generasyonu ortalamalarindan
tahminlenen bu parametrelerden (d); teorik olarak ilgili 6zelligi yoneten
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genlerin eklemeli etkilerin ve (hy) dominantlik etkilerinin cebirsel toplam-
larini ifade etmektedir (Tosun ve Altinbas, 1999). Cizelge IV incelendigin-
de bitki boyu i¢in iki melezde dominant etkinin oldugu, basak uzunlugu,
fertil kardes sayisi, bagakta dane sayisi, basakta dane agirlig1 icin ise tiim
melezlerde dominant kalitim etkisinin hakim oldugu goriilmektedir. Bin
dane agirlig1 ve bitki dane verimi i¢in ise iki melezde dominant, iki melez-
de ise resesif kalitim tespit edilmistir.

Cizelge IV.
) Tekrarlanan Anacin Dizilerinde Yer Alan Melezlerde incelenen
Ogzellikler I¢in Genetik Parametre (d ve hy) Tahminleri ile Kalitim Tipleri

2x1 3x1 4x1 5x1 Ortalama
Bitki Boyu

(d) -3.43 -11.65 -16.20 -3.71

(ho) -7.59 -1.05 4.83 2.21 -0.40
Kalitim Resesif Resesif Dominant Dominant

Basak Uzunlugu

(d) 0.98 0.08 -0.47 -0.09

(ho) 0.91 -0.26 0.25 0.45 -0.11
Kalitim Dominant Dominant Dominant Dominant

Fertil Kardes Sayisi

(d) 0.85 0.13 1.72 -1.11
(ho) -1.40 0.23 -2.81 0.35 -0.90
Kalitim Dominant Dominant Dominant Dominant

Bagsakta Dane Sayisi
(d) 3.01 0.19 4.87 -0.52
(ho) 6.15 8.76 0.42 5.32 5.16
Kalitim Dominant Dominant Dominant Dominant

Basakta Dane Agirligi

(d) -0.01 0.02 0.10 -0.08
(ho) 0.31 0.50 -0.06 0.46 0.30
Kalitim Dominant Dominant Dominant Dominant

Bin Dane Agirhgi

(d) -1.97 -0.99 -343 -0.47
(ho) 291 0.85 1.08 -5.38 -1.59
Kalitim Resesif Dominant Dominant Resesif

Bitki Dane Verimi
(d) 1.94 -1.14 -0.76 -1.20
(ho) -3.10 0.53 -0.07 -0.33 -0.74
Kalitim Dominant Dominant Resesif Resesif
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Diger, taraftan (hy) degerlerinin pozitif oldugu melezlerde bu 6zel-
liklerin artis1 s6z konusu oldugu (Tosun ve Altinbas, 1999) diisiiniiliirse,
uzun boyluluk ve uzun basak yoniinden “Ank-07/95 x Kunduru-1149” ve
“MBVD-8 x Kunduru-1149” melezlerinin genetik potansiyellerinin yiiksek
olduklan goriilmektedir. Basakta dane sayis1 ve agirligl yoniinden tiim me-
lezlerde dominantligin belirlenmesi, bu secilmis melezlerin yiiksek dane
sayist yoniinden {stiin bir genetik potansiyele sahip olduklarini géstermek-
tedir. Ozgen (1989), Altinbas ve Bilgen (1996) bugday melezlerinde bagak-
ta fazla dane sayist yoniinden dominantlik bildirirken, Tosun ve Altinbas
(1999) ise bazi melezlerde basakta az dane yoniinde dominantlik etkisinin
onemli oldugunu belirlemislerdir.

Bugdayda; melezleme 1slahinda verimli genotiplerin tespiti erken
generasyonlarda oldukga giictiir. Bitki dane verimleri genotiplerin verimli-
ligini tayinde bir Ol¢ii olarak kullanilmakla beraber, bu 6zellik {izerinde
cevre etkilerinin yiiksek olusu kesin bir degerlendirmeyi giiglestirmektedir.
F, generasyonunda genetik agilma maksimum olacagindan bitkiler arasinda
151k, alan, toprak nemi ve bitki besin elementleri bakimindan rekabet ¢ok
degisken olacaktir. Genotip ve ¢evre farkliliklari sonucu ortaya g¢ikan
genotip x ¢evre interaksiyonu bitki dane verimi yonilyle bu generasyonda
yapilacak seleksiyonu basarisiz kilar. Bu sebeble erken generasyonlarda
genetik ve dis sartlarin etkisi altinda olusan verimin analizi i¢in verim
komponentleri {izerinde 6nemle durulmalidir. Verim komponentleri dengeli
bir sekilde kombine edilerek, yiiksek verimli gesitler gelistirilebilir. Bagakta
dane sayist ve agirligi da verimi belirleyen onemli bir verim Ogesidir
(Syme, 1972).

Cizelge V.
incelenen Ozellikler Bakimindan Tekrarlanan Anaca Ait Diziler i¢in
Tahminlenen Genetik Parametre Degerleri ve Standart Hatalar

Var (d) Cov(d)(ho) Var (ho) MDD R (ho)
Bitki Boyu 3623 +7.87  2873+16.84  5094+4394 237  -0.668
Basak Uzunl. 035 +0.06 -040+0.13 0.56  0.36 250 -0.910
FKardes Say.  1.38 +0.50 A.74+1.08 2774282 283 -0.889
B.Dane Say. 5.80 + 4.42 -7.90 +9.47 1558 +2471 327  -0.830
B.Dane Ag. 0.006 + 0.01 -0.01+0.03 10064010 642  -0.523
Bin Dane Ag. 1614142 -245+3.05 1066+797 514  -0591
Bitki Dane Ver. 1.9 + 4.56 A1.76+9.75 70142546 374 -0471

™" Sirastyla 0. 05 ve 0. 01 olasihik diizeylerinde 6nemli

Bin dane agirlhigi igin “Akbasak 073/44 x Kunduru-1149” ve
“MBVD-8 x Kunduru-1149” melezlerinde azalici etki belirlenirken,
“MBVD-14 x Kunduru-1149” ve “Ank-07/95 x Kunduru-1149” melezle-
rinde ise bin dane agirliginin artisi yoniinde bir etki belirlenmistir. Bitki
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dane verimi yoniinden ise (h¢) degerinin pozitif oldugu “MBVD-14 x
Kunduru-1149” melezinde verimliligin artis1 yoniinde bir genetik yapinin
varlig1 belirlenmistir.

Inceledigimiz &zellikler icin ayr1 ayri belirlenen genetik parametre
tahminleri Cizelge V’de verilmistir. Var (d) bitki boyu ve basak uzunlugu
icin 6nemli olmasi bu 6zellik agisindan anaglar arasinda genetik farkliligin
bulundugunu gostermektedir. Yine incelenen diger 6zellikler bakimindan
da Var (d) parametresinin sifirdan biiylik olmasi anaglarin bu 6zellikler
acisindan da ayni olmadiklarimi gostermektedir. Cov (d)(hy) tahminlerinin
hig biri inceledigimiz 6zellikler yoniinden 6nemli bulunmamistir ve hesap-
lanan tiim degerler negatif olmustur. Cov (d)(h) degerinin inceledigimiz
tiim ozellikler yoniinden negatif ve 6nemsiz olmasi, dizilerde tekrarlanan
anag¢ olan Kunduru-1149 ¢esidinde tiim 6zellikler yoniinden dominant ve
resesif genlerin hemen hemen ayni oranda bulundugu izlenimini vermekte-
dir. Var (hg) degerleri ise basakta dane agirlig1 i¢in istatistiki agidan 6nemli
bulunurken, diger 6zellikler i¢in pozitif olmasina ragmen istatistiki olarak
onemsiz bulunmustur. Bu durum bize Kunduru-1149 c¢esidinin basakta
dane agirlig1 yoniinden daha ¢ok dominant genlere sahip oldugunu goster-
mektedir. Boylelikle basakta dane agirligi yoniinde olusan farkliliklarin
temelinde dominantlik etkilerinin bulundugunu séylemek olasidir. Diger
ozellikler igin ise Var (hg) degerlerinin istatistiki agidan dnemsiz olmasi
bunlarin Var (hy) = 0 oldugu sonucuna isaret etmektedir. Bununla birlikte
Var (hg) = 0 olmasinin her zaman dominantligin olmadig1 anlamina gelme-
yecegi ifade edilmektedir (Tosun ve Altinbas, 1999).

Ortalama dominantlik derecesini ifade eden MDD degerleri incele-
digimiz tiim 6zellikler igin birden biiyiikk bulunmustur. Bu durum bize ince-
lenen tiim &zellikler yoniinden lstiin dominant bir kalitim bi¢iminin sz
konusu oldugunu gostermektedir.

Cizelge V’de verilen, (hg) ile (d) parametreleri arasindaki korelas-
yon katsayist r (hg)(d)’i teorik olarak herhangi bir tekrarlanan anacin ince-
lenen karekter bakimindan diziyi olusturan melezlerindeki dominantlik ve
resesiflik durumunu gostermektedir (Tosun ve Altinbas, 1999; Aksel ve
ark., 1982). Inceledigimiz 6zellikler acisindan korelasyon katsayilarmi
inceledigimizde bitki boyu, basak uzunlugu, fertil kardes sayis1 ve basakta
dane sayis1 i¢in daha ¢ok dominant, basakta dane agirligi, bin dane agirlig
ve bitki dane verimi i¢in ise kismi dominantligin oldugunu sdyleyebiliriz.

Elde ettigimiz bulgular degerlendirildiginde, ¢esitli agronomik 6-
zellikler agisindan inceledigimiz melez populasyonda biitiin kombinasyon-
larda tekrarlanan anag¢ olarak kullanilan Kunduru-1149 ¢esidinin 6zellikle
basakta dane agirligi ve bitki boyu o6zelliklerini melezlerine daha basarili
bir sekilde aktarabildigi ve bu ozellikler yoniiyle gelecekteki 1slah caligma-
larinda bagar1 ile kullanilabilme imkaninin oldugu goriilmiistiir. Basakta

55



dane agirhiginin primer bir verim unsuru olmasindan dolayi, melez
populasyonumuz yiiksek verimli bir varyete gelistirmek agisindan bize timit
vermektedir. Bununla birlikte incelenen tiim &zellikler yoniinden {istiin
dominant kalitim bi¢iminin s6z konusu olmasi nedeniyle melezlerin bazila-
rinda bu dzellikler yoniinden transgresif agilmalarin ortaya ¢ikma ihtimalle-
ri vardir. Bu calismada inceledigimiz melez kombinasyonlarin ileriki
generasyonlari da titizlikle takip edilecek ve iilkemizin ihtiyaci olan yiiksek
verimli ve kaliteli makarnalik bugday ¢esitleri gelistirilmeye calisilacaktir.
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